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Le monde complexe des ARN

Apres la mise en évidence de l'importance des ARNm, des ARNt et des ARN catalytiques dans
I'expression des genes, la découverte de nouvelles classes d’ARN a entrainé un regain d’intérét
pour le transcriptome. Des populations complexes de transcrits non codants (siRNA, miRNA,
piRNA, CRISPR...) sont ainsi impliquées dans la régulation de I'expression des génes, aussi bien
chez les procaryotes que chez les eucaryotes.

D’aprés www.pasteur.fr/fr/roles-multiples-arn

Exposer le mécanisme de la transcription (la régulation de la transcription ainsi que les
étapes de maturation des transcrits ne seront pas développées).

Présenter les particularités structurales des ARN ainsi que les principales propriétés
biochimiques permettant leur extraction et leur purification.

Expliquer le principe de deux techniques permettant I’analyse du transcriptome en précisant
leurs avantages et leurs inconvénients.

Décire les modes d’action de quelques ARN régulateurs et préciser leurs fonctions
biologiques. Proposer deux applications issues du champ des biotechnologies en lien avec
ces « houveaux ARN ».

DOCUMENTS

DOCUMENT 1 : Les différents types d’ARN non codants régulateurs chez les eucaryotes et les
procaryotes

D’aprés: “Insights Into Non-coding RNAs as Novel Antimicrobial Drugs” - Frontiers in Genetic mini
review - 22 February 2019

et “Long Noncoding RNAs in Metabolic Syndrome Related Disorders” - Mediators of
Inflammation 2016(2):1-12-January 2016

DOCUMENT 2 : Overview of the gene expression detection assays for cancer tissue sample

Source : “Gene Expression Detection Assay for Cancer Clinical Use” - Journal of Cancer
2018;9(13):2249-2265
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DOCUMENT 1 : Les différents types d’ARN non codants régulateurs chez les eucaryotes et les
procaryotes
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Noncoding RNAs are classified into housekeeping and regulatory noncoding RNAs.

Housekeeping NncRNAs include ribosomal (rRNA), transfer (tRNA), small nuclear (snRNA) and small
nucleolar RNA (snoRNA).

Regulatory noncoding RNAs includes microRNA (miRNA), small interfering RNA (siRNA), piwi-associated
RNA (piRNA), enhancer RNA (eRNA), antisense RNA (asRNA), ribozymes, RNAseP, Glucosamine-6-
phosphate activated ribozyme (GImS), groupll introns, bacterial small RNA (sRNA), Clustered Regularly
Interspaced Short Palindromic Repeats and ASsociated Proteins (CRISPR-CAS System), riboswitch,

thermoregulator.

D’apres :
“Insights Into Non-coding RNAs as Novel Antimicrobial Drugs”- Frontiers in Genetic mini review - 22 February 2019
et

“Long Noncoding RNAs in Metabolic Syndrome Related Disorders”- Mediators of Inflammation 2016(2):1-12-January

2016



DOCUMENT 2 : Overview of the gene expression detection assays for cancer tissue sample
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Source : “Gene Expression Detection Assay for Cancer Clinical Use” - Journal of Cancer 2018;9(13):2249-2265





